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CONTEXTE ~  QUESTIONS ~
« Les mammites sont des infections multifactorielles de la mamelle qui peuvent étre causées par | | ©* Quelles sont les associations de pathogénes retrouvées
une multitude de pathogénes de gravité variable'. Elles figurent parmi les maladies les plus dans la mamelle et dans les fermes?

fréquentes dans les exploitations laitieéres?.
 Ces infections provoquent une perte de qualité et de quantité de lait produits et une utilisation | | * Quelles sont les interactions entre ces pathogenes et

d‘antibiotiques accrue, qui induisent des pertes économiques importantes pour les éleveurs?. leurs impacts respectifs sur la réponse immunitaire de la
 Le microbiote de la mamelle est un environnement complexe qui semble jouer un réle vache?

important dans le développement des mammites*. Cependant, les interactions entre les

bactéries et les pathogénes qui le composent et le structurent sont encore mal connues. » Comment ces pathogenes évoluent-ils au cours du temps

. . \ . . . et quels facteurs influencent ces évolutions ?
- Comment les interactions entre pathogénes au sein du microbiote de la mamelle et dans

'environnement de la vache affectent le risque de mammites ?

AN D’ou viennent les pathogénes qui infectent la mamelle ? Yy

S. aureus, de S. dysgalactiae et de S. uberis
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